
 



1. Import des bibliothèques et initialisation des variables 
import re 
import urllib.request 
PONTnumero = 1 
NombrePONTS = 0 
 
2. Génération de l’URL consultée à la « volée » - concaténation 
CodePDB = input("Entrer le code PDB : ") 
URLPDB = "http://files.rcsb.org/view/" + CodePDB + ".pdb" 
 
3.Ouverture du fichier HTML consulté (fichier PDB) 
FichierPDB = urllib.request.urlopen( URLPDB ) 
 
4. Conversion de chaque ligne (« readlines ») du fichier html 
("byte-like object") en une chaine de caracteres avec "decode" 
for LigneEnCours in FichierPDB.readlines(): 
    LigneEnCours = LigneEnCours.decode('utf-8') 
 
5. Recherche des lignes du fichier PDB commençant par « SSBOND » 
if re.search(r"^SSBOND",LigneEnCours):  
 
6. Sélection des caractères correspondant aux positions des CYS 
print ("numero ", PONTnumero, " => ", LigneEnCours [10:40:+1]) 
 
 



 
 
Expression régulière pour rechercher la position et la chaine 
polypeptidique de chaque CYS impliquée dans un pont disulfure : 
 
re.search(r"SSBOND(\s)+(\d)+\sCYS\sB(\s)+(\d)+(\s)+CYS\sB(\s)+\d
", LigneEnCours) 
 
SSBOND : les 6 lettres majuscules SSBOND exactement 
 
\s : caractère « espace » (s comme « space ») 
=>(\s)+ signifie « 1 ou n espace(s) » 
 
\d signifie « n’importe quel chiffre » 
=>(\d)+ signifie « 1 ou n chiffre(s) » 
 
CYS : les 3 lettres majuscules CYS exactement 
 
B : la lettre majuscule B (chaine polypeptidique) 
 
Rappel : r est le caractère d’échappement dans le cas de RE 
contenant des anti-slash (\) 


