
   gatagaatcgcggccgccttctactccctacctttctctccttcaaatacaaccgcctctcccattttggggtaacagaatttgcagaatccattctctactcttaaacaac  112

                         MM
�
M

�
MMM   A   S   S   L   A   L   K   R   F   L   S   S   G   L   L   S   S   S   F   L   R   P    23

   aatcttctcccgcaatctca ATG GCT TCC TCA CTT GCA CTC AAG CGA TTC CTC TCT TCC GGC CTT CTT TCA AGC TCT TTT CTT CGC CCC  201

     Initiation   HSP22 MATURE
     traduction   Œ

    V   A   S   S   A   S   R   S   F   N   T   N   A   M   R   Q   Y   D   Q   H   S   D   D   R   N   V   D   V     51
   GTC GCC TCT TCC GCT TCC CGC TCT TTC AAC ACC AAC GCC ATG CGC CAG TAC GAT CAA CAC TCC GAT GAC CGT AAC GTT GAT GTT   285

    Y   R   H   S   F   P   R   T   R   R   D   D   L   L   L   S   D   V   F   D   P   F   S   P   P   R   S   L     79
   TAT CGT CAC TCC TTC CCT CGC ACT CGC CGC GAT GAT CTT CTT CTC TCA GAT GTG TTC GAT CCG TTT TCT CCC CCA CGG AGC TTA   369

    S   Q   V   L   N   M   V   D   L   L   T   D   N   P   V   L   S   A   A   S   R   R   G   W   D   A   R   E    107
   AGT CAA GTC CTA AAC ATG GTG GAT TTA CTG ACG GAC AAT CCG GTC CTT TCT GCT GCT TCG CGA CGC GGA TGG GAT GCG AGA GAG   453

    T   E   D   A   L   F   L   R   L   D   M   P   G   L   G   K   E   D   V   K   I   S   V   E   Q   N   T   L    135
   ACA GAG GAT GCT CTG TTT CTC CGT TTG GAT ATG CCT GGA CTC GGT AAA GAA GAC GTG AAG ATC TCT GTG GAA CAG AAC ACT CTT   537

    T   I   K   G   E   E   G   A   K   E   S   E   E   K   E   K   S   G   R   R   F   S   S   R   I   D   L   P    163
   ACC ATT AAA GGT GAA GAA GGT GCT AAA GAA AGC GAG GAA AAG GAG AAA AGT GGT CGT CGA TTC TCG AGC AGA ATT GAT TTA CCT   621

    E   K   L   Y   K   I   D   V   I   K   A   E   M   K   N   G   V   L   K   V   T   V   P   K   M   K   E   E    191
   GAA AAG CTT TAC AAG ATT GAT GTG ATT AAA GCT GAG ATG AAA AAC GGC GTG CTC AAG GTT ACT GTG CCT AAA ATG AAG GAA GAA   705

    E   R   N   N   V   I   N   V   K   V   D  SSSSSSTTTTTTOO
�
O

�
OOO

�
PP

�
P

�
PPP                                                                  202

   GAA AGG AAC AAT GTC ATT AAC GTC AAG GTT GAT TAG aatagtatcacattttgcttctttttcttttgtacgagctcttgaatctagatcttgatggatc  805

   tggatttgaacactttaactttttcttgtaaggattgtaactacggttaattacatcttgttttttctctttaaaaaa                                    883

    queue poly(A)+

Figure 5 : Séquence du cDNA codant l’HSP22 de mitochondries de feuilles de pois (N° d’accession : EMBL X8622) et séquence
primaire (code à 1 lettre, en gras) déduite via le code génétique des mitochondries de plantes. (Programme : traduction d’une séquence
nucléotidique ; site FTP : www.Infobiogen.fr).


